Fig. 1 Suppl. The nucleotide sequence and deduced amino acid sequence of GmMS.

1 ATGGCATCTCACATCGTTGGATACCCCCGTATGGGTCCCAAGAGAGAGGTCAAGTTCGCT
M A S H I V G Y P R MG P KIRE V K F A
61 CTCGAGTCTTTCTGGGATGGCAAGAGCAGCGCCGAGGATTTGCAGAAGGTGTCTTCTGAT
L S F W D G K S S A E DL Q K V s S D
121 CTCAGGGCATCCATCTGGAAGCAGATGGCTGATGCTGGGATCAAGTACATCCCCAGCAAC
L R A S I WK OQOMAIDA AGTI K Y I P S N
181 ACTTTCTCTCACTATGACCAGGTTCTCGACGCCACCGCCACCCTCGGTGCCGTTCCACCA
T F S H Y D o v L. D A T A T L G A V P P
241 AGGTACGGCTGGACCGGCGGCGAGACTGGGTTTGATACCTACTTCTCCATGGCCAGAGGT
RY 6w T G G E T G F D T Y F S M A R G
301 AATGCTACCGTGCCAGCTATGGAGATGACCAAGTGGTTCGACACCAACTACCACTTTATT
N A TV P A MEMTE KW F DTN Y H F I
361 GTCCCTGAATTGGGCCCTGATGTGAACTTCACCTATGCTTCTCACAAGGCTGTTGATGAA
v p E L G P DV NUF T Y A S H K A V D E
421 TACAAGGAGGCCAAGGCGCTTGGAGTGGATACCGTTCCGGTCCTCGTTGGCCCTGTTACA
Y K E A K A L GV DTV P V L V G P V T
481 TACCTGTTGCTCTCCAAGCCTGCCAAGGGAGTTGAGAAATCCTTTTCTCTCCTCTCTCTC
y L. L. L S K P A K GV E K S F S L L S L
541 CTTCCCAAGGTTCTTGCTGTCTACAAGGAAGTTATTGCTGACCTTAAGGCAGCTGGTGCT
L P K vV L AV Y K E V I A DUL K A A G A
601 TCATGGATTCAGTTTGATGAGCCTACCCTTGTCTTGGACCTTGAGTCTCACAAGTTGCAA
s w I 9 F D E P T L V L DL E S H K L O
661 GCATTCACTGACGCATATGCAGAACTTGCGCCTGCTTTGTCTGGTTTGAATGTTCTTGTT
A F T DAY A E L AP AL S G L N V L V
721 GAGACCTACTTTGCTGACATCCCTGCTGAGGCATACAAGACCCTCACATCTCTGAATGGC
E T Y F A DI P A EAY KT L T s L N G
781 GTCACTGCATATGGATTTGATTTGGTCCGTGGAACCAACACTCTTGATTTGATCAAGGGT
v T A Y G F DLV R G TN TL DIL I K G
841 GGATTTCCCAGCGGAAAATACCTCTTTGCTGGAGTGGTTGATGGAAGGAACATCTGGGCC
G F P S G K YL F A GV V D G RN I W A
901 AATGACCTTGCTGCTTCTCTCACTACCTTGCAGGGTCTTGAGGGCATTGTGGGCAAAGAT
N DL A A S L T T L O G L E G I V G K D
961 AAGCTTGTTGTGTCCACCTCCTCCTCCCTTCTTCACACTGCTGTTGATCTAGTTAACGAG
K L.vv s T S S s L L. H T AV D L V N E
1021 ACCAAGTTGGATGATGAGATCAAGTCATGGCTAGCTTTTGCTGCCCAAAAAATTGTTGAA
T K L. Db D E I K s W L A F A A Q K I V E
1081 GTTAACGCATTGGCTAAAGCATTGTCTGGCCACAAGGATGAGGCCTTCTTCTCTGGTAAT
vV NA L A KA L S G H KD E A F F S G N
1141 GCTGCTGCTCTGGCTTCAAGGAAGTCTTCTCCAAGAGTGACCAACGAGGCTGTTCAGAAG
A°A AL A S R K S S P RV T NE A V Q K
1201 GCTGCTGCTGCATTGAAGGGTTCAGATCATCGCCGTGCAACAAATGTCAGTGCCAGACTG
A°A A AL K G S D HURIRATNUV S A R L
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GATTCTCAACAAAAGAAGCTCAACCTTCCAATCCTGCCAACCACCACTATTGGATCCTTC
b s ¢ ¢ K K L N L P I L P T T T I G S F
CCTCAGACTGTAGAACTGAGGAGGGTACGCCGTGAATTCAAGGCTAACAAGATCTCCGAG
P o T Vv EL R RV RREF KA ANIZ K I S E
GAAGAGTATGTAAAGTCAATTAAGGAGGAAATTCGCAAAGTTGTTGAGCTTCAAGAAGAG
EE Y v K S I K E E I R KV V E L QO E E
CTTGATATTGATGTTCTTGTTCATGGAGAACCAGAGAGAAATGATATGGTTGAGTACTTC
L b I DV L V HGE P ERNIDMMV E Y F
GGTGAACAATTGTCAGGCTTTGCCTTCACCGTTAATGGGTGGGTGCAATCCTATGGTTCC
G E O L S G F A F T VNG WV Q S Y G S
CGTTGCGTGAAGCCACCGATCATCTATGGTGATGTGAGCCGCCCAAAGCCAATGACCGTC
R ¢C Vv K P P I I Y G DV S R P K P MT V
TTCTGGTCATCTCTGGCTCAGAGCTTTACCAAGCGCCCAATGAAGGGAATGCTTACCGGT
F W s s L A Q s F T K R P MK GMTUL T G
CCTGTTACCATTCTCAACTGGTCCTTTGTTAGAAATGACCAACCTAGATCTGAGACCACC
p Vv T I L. N W S F V R NDOQ P R S E T T
TACCAGATTGCTTTGTCTATCAAGGACGAAGTGGAAGACCTTGAAAAGGCTGGCATCACT
Yy o T AL s I K b E V EDILE K A G I T
GTTATCCAAATTGATGAAGCTGCTTTGAGAGAGGGTCTTCCACTGAGGAAATCAGAGCAA
v I 9 I b E A AL RE G UL P L R K S E O
GCTCACTACTTGGACTGGGCTGTCCATGCCTTCAGAATCACCAATGTTGGTGTCCAGGAT
A H YL D WAV HAF R I TNV G V Q D
ACCACCCAGATCCACACTCACATGTGCTACTCGAACTTCAACGACATCATCCACTCCATC
T T ¢ I H T H M ¢C ¥ S N F N D I I H S I
ATCGACATGGACGCCGATGTTATCACCATTGAGAACTCTCGCTCCGACGAGAAGCTTCTG
I bp m DA DV I TTIEDNS R S D E K L L
TCAGTCTTCCGCGAAGGTGTGAAGTATGGTGCTGGAATTGGCCCTGGTGTCTATGACATC
s v ¥F R E G V K Y G A G I G P G V Y D I
CACTCCCCAAGAATACCACCAACTGAAGAAATTGCTGACAGAATCAACAAGATGCTGGCA
H s P R I P P T EE I A DRI NI KMTIL A
GTGCTCGAGAAGAACATCTTGTGGGTGAACCCTGACTGTGGGCTCAAGACCCGTAAGTAC
v L E K N I L. W VN P D C G L K T R K Y
ACTGAGGTGAAGCCAGCCCTCACAAACATGGTTGCCGCAGCAAAACTCATCCGCAACGAA
T E VvV K P A L T NMVAAAI KTULTI R N E
CTTGCCAAGTGA
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